
Making	  pre+y	  pictures	  



So	  how	  does	  one	  go	  about	  solving	  a	  crystal	  structure?	  
	  
formulate	  ques-on	   	   	  very	  hard!	  
make	  sample	   	   	   	  cloning,	  expression,	  purifica-on	  
make	  crystal	   	   	   	  screening,	  op-misa-on	  	  
collect	  diffrac-on	  data	   	  synchrotron,	  integra-on,	  scaling	  
solve	  phase	  problem	   	   	  MR,	  SIRAS,	  MIRAS,	  SAD,	  MAD,	  hybrid	  	  
build	  model 	   	   	   	  manual	  or	  autotracing	  
refine	  model	   	   	   	  agreement	  of	  model	  and	  data	  	  
interpret	  model 	   	   	  very	  hard!	  back	  to	  top?	  
	  
	  
	  

	  	  

write	  paper 	   	   	   	  read	  lots	  of	  lit,	  come	  up	  with	  model	  
make	  figures	   	   	   	  ….. 	   	   	   	   	   	   	   	  	  

A;er	  all	  this	  work,	  you	  only	  have	  one	  chance	  to	  communicate	  your	  results.	  	  
So	  you	  be+er	  make	  the	  most	  of	  it.	  

MAKING	  FIGURES	  

Boss	  
you	  
you	  
Post-‐doc	  
Post-‐doc/Randy/Phil	  
Post-‐doc/you	  
Post-‐doc/Garib	  
Boss	  
Boss	  
you	  
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Original	  Figure	  
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Published	  Figure!	  



hOp://www.scoOefranson.com/3-‐books/publishing/tutorials/tutorial-‐color.html	  
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RGB	   CMYK	  



RGB	  
red/green/blue	  

CMYK	  
cyan/magenta/yellow/black	  

HSB	  
hue/satura-on/brightness	  
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COLOURS	  

Journal	  1	  
“All	  colour	  artwork	  must	  be	  submiOed	  in	  CMYK	  colour	  mode.	  When	  conver-ng	  files	  from	  RGB,	  	  
please	  consider	  that	  the	  final	  figures	  will	  be	  printed	  on	  coated	  paper,	  using	  Euroscale	  process	  inks.	  	  
If	  you	  are	  not	  familiar	  with	  these	  specifica-ons,	  or	  are	  not	  sure	  how	  to	  apply	  them	  within	  your	  	  
soXware	  package,	  please	  consult	  a	  local	  graphics	  expert.”	  

Journal	  2	  
“Color	  figures	  must	  be	  prepared	  in	  RGB	  color	  mode,	  not	  CMYK.	  The	  journal	  uses	  the	  RGB	  format	  to	  	  
op-mize	  color	  performance	  for	  online	  publica-on.”	  



COLOURS	  



In	  Pymol:	  Display	  >	  Colour	  Space	  >	  CMYK	  
	   	  or:	  cmd.space	  (‘cmyk’)	  

In	  Photoshop:	  Image	  >	  Mode	  >	  CMYK	  
In	  Illustrator:	  File	  >	  Document	  mode	  >	  CMYK	  
In	  Powerpoint:	  select	  object	  >	  fill	  >	  colour	  sliders	  >	  RGB/CMYK/HSB	  

COLOURS	  



COLOURS	  –	  and	  lack	  thereof	  

Colour	  blind	  people	  cannot	  discriminate	  between	  red	  and	  green	  



One	  in	  twelve	  Caucasian	  (8%),	  one	  in	  20	  Asian	  (5%),	  and	  one	  in	  25	  African	  (4%)	  males	  
	  are	  so-‐called	  "red-‐green"	  colorblind.	  

From:	  hOp://jfly.iam.u-‐tokyo.ac.jp/color/	  

Colour	  Blindness	  
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8.0”	  
50	  dpi	  

6.0”	  
66dpi	  

4.0”	  
100	  dpi	  

Resolu-on	  and	  dpi	  (dots	  per	  inch)	  
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PIXELS	  AND	  MORE	  

On	  screen:	  200	  dpi	  
On	  paper:	  300	  dpi	  
But	  for	  line	  figures:	  1000	  dpi	  
	  
(Guide	  to	  authors:	  “Non-‐vector	  graphics	  should	  be	  preserved	  at	  high	  resolu-on:	  	  
300	  dpi	  minimum	  at	  final	  size	  for	  greyscale	  or	  colour	  halXone	  images,	  and	  1,000	  	  
dpi	  minimum	  for	  bitmap	  (b/w)	  artwork.”	  	  

3.5	  inch:	  1050	  pixels	  
7.2	  inch:	  2160	  pixels	  
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Vector	  and	  pixel	  based	  drawing	  

Vector	  
Illustrator	  
Powerpoint	  
Canvas	  
Coreldraw	  
InkScape	  

Pixel	  (bitmap)	  
Photoshop	  
Gimp	  
iPhoto	  
….	  
	  

(vector)	   (-ff)	   (png)	   (jpeg)	  



PHP	  domain	  
Palm	  domain	  
Thumb	  domain	  
Fingers	  domain	  

PHP	  

Thumb	  

Palm	  

Fingers	  

PHP	  domain	  (cyan),	  thumb	  	  
domain	  (green),	  palm	  domain	  	  
(magenta),	  Fingers	  domain	  	  
(red/brown)	  

RepresentaVon	  &	  labeling	  



RepresentaVon	  &	  labeling	  

For	  side	  chains	  create	  a	  separate	  object	  
Don’t	  show	  mainchain	  
Don’t	  do	  fancy	  intros…..	  
No	  shadows	  



Mismatch repair Vitamin B12 transport Double strand break repair 

BtuCD RAD50 MutS 

RepresentaVon	  &	  labeling	  



How	  much	  detail?	  

GeXng	  the	  message	  across	  



GeXng	  the	  message	  across	  



Inma	  Dorado	  

GeXng	  the	  message	  across	  



Li+le	  bit	  about	  movies	  



E.	  coli	  Pol	  III:	  Lamers	  2006,	  Cell	  
Taq	  Pol	  III:	  Bailey	  2006,	  Cell	  

Li+le	  bit	  about	  movies	  



Li+le	  bit	  about	  movies	  

Make	  movies	  start	  automa-cally	  	  
(so	  it	  doesn’t	  require	  that	  you	  click	  on	  the	  movie	  to	  start)	  

	  Movies>	  -ming	  >	  start	  on	  click	  or	  start	  with	  previous	  
	  
Create	  pauses	  during	  talk	  so	  you	  don’t	  have	  to	  rush	  through	  the	  movie	  	  
(i.e.	  create	  separate	  movies)	  
	  
Morphing	  is	  a	  GREAT	  way	  to	  show	  differences	  between	  structures	  
(Use	  the	  Yale	  morph	  server	  or	  Chimera)	  
	  	  



It	  doesn’t	  have	  to	  be	  fancy	  to	  be	  pre+y…	  


